SYLABUS PREDMETU BIOINFORMATIKA PRE 3. ROCNIK
BIOLOGICKYCH ODBOROV 2009/2010

1. Uvod do Bioinformatiky
definicia — historia —napln — internet — vztah k ostatnym vednym odborom

2. Biologické databazy
biologické data — iné data vyuzivané v bioldgii — rozdelenie biologickych
databaz — princip prace s databazami

3. Primarne databazy
typy primarnych sekvencii — EMBL/GenBank/DDBJ — UNI-PROTT —
vkladanie dat — vyuzitie

4. Sekundérne databazy
proteinové motivy — PROSITE — PRINTS — Pfam — BLOCKS — INTERPRO

5. DalSie biologické databazy a integrované databazové systémy
genomy — PDB — KEGG — OMIM — REBASE - bibliografické data —
CurrentContents — MEDLINE — integrované databazové systémy — SRS —
Entrez

6. Analyza biologickych dat
zhromazdovanie a analyza biologickych dat — sekvenacné projekty —
Statisticka analyza — pouZzivané vypoctovéa technika — Staden Package —
EMBOSS

7. ldentifikacia kodujucich usekov nukleovych kysel in
signaly — motivy — koddujuce useky — prokaryoty vs. eukaryoty

8. Zoradenia dvoch sekvencii
pairwise alignment — dot plot — substitu¢né matice —lokalne a globalne
zoradenia — BLAST — FASTA — Needleman-Wunsch — Smith-Waterman

9. Zoradenia viacerych sekvencii
multiple sequence alignment — dynamické programovanie — progresivne
metody — konsenzus sekvencia — ClustalW

10. Identifik&cia proteinovych motivov
proteinové motivy sekundarnych databaz — neurénové siete — ScanProsite
— Pscan — HmmPfam

11. Molekularna fylogeneticka analyza
bioinformatika a evolucia — fylogenetické stromy — distance metody —
maximum likelihood metédy — parsimony metédy — PHYLIP

12. Sekundarna a terciarna Struktdra biomakromuleku I
primarna, sekundarna a terciarna Struktura — vztah Struktary a funkcie —
3D vizualizacia — RasMol — MOLMOL



